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Abkürzungsverzeichnis

ADA n–(2–Acetamido)iminodiacetatsäure
Bicine n,n–Bis(2–hydroxyethyl)glycin
C� E� Tetraethylenglykol–Monooctylether
C ��� E� Polyoxyethylen–8–lauryl–Ether
C� , C��� konstanteDomänederleichtenundderschwerenKette
CDR complementarity determining region, Bindungsschleifen
CMC critical micellar concentration, kritischeMizellenkonzentration
CNBr Bromcyan
CV column value, Säulenvolumen
Da Dalton
E. coli Escherichiacoli
EDTA Ethylendiammintetraacetat
EGF–Domäne epidermal growth factor domain,

Epidermale–Wachstumsfaktorähnliche–Domäne
EMBL European Molecular Biology Laboratory
ESRF European Synchrotron Radiation Facility	
 �

Strukturfaktor
F.VIIa FaktorVIIa
F.IX FaktorIX
F.X FaktorX
I Intensität
MES 2–Morpholinoethansulfonsäure
Hepes 4–(2–Hydroxyethyl)piperazin–1–ethansulfonsäure
Na–OAc Natrium–Acetatpuffer�

–OG
�

–Octylglucopyranosid
PDB Protein–Datenbank
PEG Polyethylenglykol
PEI Polyethylenimin
RMS root mean square, mittleresFehlerquadrat
SAS solvent accessible surface, Lösungsmittel–zugänglicheFläche
SDS–PAGE Natriumdodecylsulfat–Polyacrylamid–Gelelektrophorese
TF Tissue Factor, Gewebsfaktor
TF–219 TF, Aminosäuren1–219
TF–243 TF, Aminosäuren1–243
TF–263 full length–TF, Aminosäuren1–263
TMAC Tetramethylammoniumchlorid
FNIII–Domäne Fibronektin–Typ III–Domäne
Tris/HCL Tris(hydroxymethyl)aminoethan/Hydrochlorid
V � , V � variableDomänederleichtenundderschwerenKette
VEGF vascular endothelial growth factor,

vaskulärerendothelialerWachstumsfaktor
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