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8. Anhang

8.1 Sequenzvergleich von mermaid-Elementen aus dem Zebrafisch

Majority

Oara-1
Oana -16
Dara-intr .4
Ependymin
LIM-Z
ZF-MINDIN1
ZFdZ1da
ZFMMZ
TRz
ZF-MEF2
ZFd0Z14
ZFMML
ZFR1523
M

sem

|- B
o oo o

R

o

4

LaS42624
AT35311:21
ATZ24e04
ATS53144

GCTGEETTCGAGTETCGGOCTGAEGGE TC AGTTEGECG TTTCTGTG TOORAGTTTGCATGHETTCT
T T T T

,_|
-
4~
F
fur
)
2
=
P

7 5 T C ] Ay Dara -1
52 G T cTH & Dana -16
584 3 a T C a Ay Dara-intr .4
461 G G T [ [c] Iy Ependymin
215 i T A A LIM-3
2508 g T [5 i ZF-MINDIN1
647 G T q i ZFO0Z14a
143 i 5T a i TFMMZ
221 G T q & ZFmz
216 GT a i TF-MEFZ
5454 T g i ZFNZ14
172 T g i G ZFMML
2874 g i G ZFRLSZS
% G i G [L 151
1413 Ay 3 sem
7165 A i bmp
kS A i hiS42EZ 4
667 i a AT3531121
] A i ATEEAED G
1 i G AT353144
TGTGTTC6CETEGGTTTCCTCCEERTGOTCCGRTTTCOCCCCAC-AGTCCAAABACATECG Mjority
148 T A . TR 7] TT T L IE]
122 T GTGCT BT T Dana -1
103 T G T ETTT T Dana -16
528 T G T TTT T Dana -intr .4
521 T G T TTT T Ependymin
2675 T T ETTT T G LIM-2
2658 T T GTTT T 1 ZF-MIND N1
53991 T T TTT T G ZFI0Z14a
203 TG T T TT T G ZFMZ
28l Th T T G ZFMME
2157 Th T T q ZF-MEF2
5304 TG T T 3 ZFRRZ14
1288 TG & sem
7221 bmpd
61 TG AT353144
06 TG ZFMML
4 c I3 AT3G450 4
2034 TG ZFOLSZS
607 TG AT3531121
243 T RASAZEZ 4
BTACAGGTGAMTTGEGTAAGC Thdd-TT6ETCCHTAGTOTATGAG -2 --------TETGTE Mjority
o0
ELT M
188 Th TG TG TGRS
168 T& q Il rana-16
469 TG i ACR Cana-intr .4
330 T [t} ] N Ependymin
Erkl A:- i i LIM-3
2717 TE i g ZF -MIND THL
5432 Th i G ZFO0Z14a
256 EE i i ZFMMZ
21 G 1 a ZFMM
3114 TG ZF-MEF2
5236 TE ZFR0Z14
15342 TG sam
7269 bmp
=0 AT353144
251 ZFMIL
132 AT324204
2080 ZFALSZS
21 AT3531121

226 LAS42624
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TaaaTa -ET-IT-T- -IEG,QTGITTTIICC,\1l5,\1l.':l,|\.TGGGTTGIZGIGIZTIEG;\.,QEGI.':ICa\.TCCECTGCI Majority
25:& 26|0 2'.-:'1‘ 28|0 2'2:& 30|0
238 M4
237 5} A Dana-1
205 5} | Dana-16
415 5} [ Dana-intr.4
637 5} [q Ependymin
Err A T LIM-2
2764 A [ TF-MINDINL
Seaz T ZFOR214a
ELF - EFMMZ
371 ZFMM:
06l ] GG ZF-MEF2
5283 G G C ZFOR 214
1202 G sem
7264 o C GG &AL G i N bmpd
164 'J'AJ'ATEE:T B GG ATHETTTCL ! GG A AG 5 i AT353144
281 ! 5 ZFMML
142 AT334804
2967 ZFR1525
1] AT3531121
236 M54262 4
E--TAA.\'A.\'A--I----------I ----- A--TEIETGGATAAE'II'TEGEGGTTE.\':TTEEGETGTGIMujority
3:II.$ 32|0 33:& 310 35:& 36|0
224 M4
245 A GEATAAGTTGE IR Cano-1
265 I - TR A A i & GGATALEAGTTGHR AR [ana -16
w2z C -Tabh TG T Dana-intr .4
BA5 A TaT Ependymin
JE24 T TGT LTM-32
2814 19 TaT ZF-MINDINL
5837 9 TGT ZFRR 2140
EE]] THT ZFMM2
422 T ZFMM2
2004 - - EF-MEF2
S249 C 4 ZFO0z14
L3l T sem
T2 T o Ry
224 Il AT352144
L] ZFMML
142 AT334804
2967 ZFR1525
1] AT3531121
236 M54262 4
ECG.\'ACCIZCJCGIATTA.\'ATA.\'AAEIGGACT.\'AAGCCIxnx.ﬂnﬁ.ﬂn.ﬂ,ﬂl. Majority
3?-:0 33:& 39|0 4q0
224 M4
255 Dana-1
07 Dana -16
252 Dana-intr .4
725 Ependymin
a6 LIK-3
2a57 ZF -MINDTN1
5796 ZFdd21d4a
345 ZF MMz
445 ZF MMz
2962 ZF -MEF2
5193 ZFdd 214
1244 sem
733l bmp<
263 AT353144
] ZFMML
142 AT324804
2967 ZFO1525
1] AT3531121
236 A5 262 4
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8.2. Sequenzvergleich repetitiver Elemente des Medaka-Fisches

Olrepl

TTTECGECTTTTCLCLATC AGLHE GG TTGLOECAC AGCOAACGEAGTCGECATGEGE TAALALCTTGGECAALT Mijority
T T T T T

T
10 20 30 4 S 1]
1 G C T G orlarepla
1 GC T [ orlareplh
1 [ [ ] I arlareple
1 G i3 MR S -l
1 G G MR S -2
1 i3 MR Q20
ETTTT.QEEEEIEG.QTGEEET'II'EET—EAEGE.QIJI.EETTETEIA.QI.J‘AGE.\'AAEEEEGIETTEGEJIEEGI Majority
EQ or larepla
BL or lareplh
Bl or lareplc
6l MRS -l
1] MR S0 -2
Bl MR S020

G CACAGAAGTAGAGAAGGGLALCAGGG AGE AGECCGGOAGTTGOEAAMCCC TGO TTTCAC GG ALCG Mijority

arlareplh
or lareplc
MR 50—
MR 50 -2
MR 020

Majority

1748 or larepla
181 or lareplh
175 or lareplc
173 MR S0 -1
177 MR S0 -2
175 MR 20

Olrep2

TG TTTATCCETTOETGECTATCTT AGA
T T

—
]
=
s

4rm
-
-

ACCCTTACATTOACGTOGTTCETCL LT ACT Majority
T T T

1 TG

3455 TGOTHG

ATGACA:MLAGGTGEGAT AAAGGTOHGOAG AGGATTTCATGOTALATCC ATEG ACACCAGTG A AG AT Mijority
T T T

58 orlarepz
3513 OLGC3
Majority
117 orlarepd
3572 OLGC2
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8.3. Verteilungsschliissel fiir die Kartierungsfilter

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24
A |Gy |8 |Gy |16 |1 [24 |2 (32 |3 |40 |4 |48 ([P |56 [P |64 |1 2 3 4
B |45 |8 |46 |16 (47 |24 (48 |32 (49 |40 |50 (48 |51 (56 |52 |64 (53 |72 |54 |80 |55 (88 |56 |96
cC |6 |7 |7 |15|8 |23 |9 |31 (10|39 |11 [47 |5 [55 |6 |63 |8 9 10 11
D |57 |7 |58 (15 [59 (23 (60 (31 [61 [39 |62 |47 |63 |55 |64 |63 |65 |71 [66 |79 (67 (87 |68 |95
E (12 |6 |13 (14 |14 |22 |15 |30 |16 |38 (17 |46 (12 |54 |13 [62 | 14 15 16 18
F [69 |6 |70 (14 |71 (22 |72 |30 |73 |38 (74 |46 |75 |54 |76 (62 |77 |70 |78 |78 [79 |86 |80 |94
G |18 |5 19 (13 |20 (21 |21 |29 |22 |37 (23 |45 |19 |53 |20 (61 |21 22 23 24
H |81 (5 (82|13 [83 |21 (84 (29 [85 |37 |86 |45 |87 |53 |88 |61 |89 |69 [90 (77 (91 (85 [92 |93
| 24 |4 |25 |12 |26 |20 |27 |28 (28 |36 |29 (44 |25 (52 |26 |60 | 27 28 29 30
J |1 |4 (2 |12 |3 |20 |4 |28 |5 (36 |6 |44 (7 |52 (8 |60 |9 (68 |10 (76 |11 |84 |12 |92
K {30 |3 |31 |11 (32|19 |33 |27 (34 |35 (35 [43 |31 [51 |32 |59 |33 34 35 36
L |13 |3 |14 |11 (15 |19 [16 |27 {17 |35 |18 |43 |19 (51 |20 |59 (21 |67 [22 |75 |23 |83 |24 |91
M |36 |2 |37 |10 (38 |18 |39 |26 (40 |34 |41 (42 |37 [50 |38 |58 (39 |66 |40 41 42
N [25 |2 |26 (10 |27 (18 |28 |26 |29 |34 (30 |42 |31 |50 |32 (58 |33 |66 |34 |74 [35 |82 |36 |90
O |42 |1 43 |9 |44 |17 |45 |25 (46 |33 |47 (41 |43 (49 |44 |57 |45 |65 |46 47 48
P [37 (1 38 |9 |39 (17 |40 (25 |41 |33 (42 |41 |43 |49 |44 |57 |45 |65 |46 |73 (47 |81 |48 |89
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24

A 1 1 2 3 |17 |4 |25 |5 6 7 10 11 12
B |1 1 2 3 |3 |4 (4 |5 (5 |6 |6 (7 |7 8 9 (10 |10 |11 [11 |12 [12
C |13 |2 |14 |10 (15|18 |16 |26 |17 18 19 20 21 22 23 24
D (13 (13 |14 (14 |15 (15 |16 [16 |17 |17 (18 |18 [19 |19 |20 (20 |21 |21 |22 |22 (23 |23 |24 |24
E [25 (3 |26 [11 |27 (19 |28 |27 |29 30 31 32 33 34 35 36
F [25 |25 |26 (26 |27 (27 |28 |28 |29 |29 (30 |30 |31 |31 |32 (32 |33 (33 |34 |34 (35 |35 |36 |36
G |37 |4 |38 |12 (39 |20 |40 |28 |41 42 43 44 45 46 47 48
H [37 |37 |38 (38 |39 (39 |40 (40 |41 |41 (42 |42 |43 |43 |44 (44 |45 |45 |46 |46 (47 |47 |48 |48
| 49 |5 (50 |13 |51 |21 |52 [29 |53 54 55 56 57 58 59 60
J |49 |1 |50 |2 |51 |3 |52 |4 |53 |5 |54 (6 (55 (7 |56 |8 |57 |9 |58 |10 |59 |11 |60 |12
K |61 (6 |62 |14 (63 |22 (64 |30 |65 66 67 68 69 70 71 72
L |61 |13 |62 |14 (63 |15 (64 |16 (65 |17 |66 (18 |67 [19 |68 |20 (69 |21 |70 |22 |71 (23 |72 |24
M |73 |7 |74 |15 (75|23 |76 |31 (77 78 79 80 81 82 83 84
N [73 |25 |74 (26 |75 (27 |76 |28 |77 |29 (78 |30 [79 |31 |80 (32 |81 |33 34 35 36
O |85|8 |86 |16 (87 |24 (88 |32 |89 90 91 92 93 94 95 96
P 37 38 39 40 41 42 43 44 45 46 47 48

C32 x SJD Heatshock Panel Pac-Pools (Reihenpools)

oben: (Ind x AB) x (Ind x AB) (+400); unten: Tu x AB Irradiationshybride

links: (TG x Wik) x Tue; rechts: (TG x Wik) x Tu Somatische Zellhybride

C32 x SJD haploides Panel Pac-Pools (oben: Plattenpools; unten: Spaltenpools)
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8.4. Sequenzdaten einiger 'inter-mermaid'-Marker

108

Klon-Name

Cluster

Sequenz

Kommentare

AB27M19

1
(IATWS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaactctg
ggactcaaaccagagaccttcttgctttaaggccacagtgce
taaccactgcgccaccatgccgcecccagttgtatttgcaacc
agttgtattggacagtagtaatgacctcattaatattcatg
atcagcgtgttgatgacactcccecctctcagecttcactgtge
agagatcctgaagaacac

Kein signifikanter
Blast-match

IND19C7

1 IATWS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgatc
tagcaaaccactgagccacctttcecgttcatagatagcagg
aaaaattattgtgaaccctttagagttatttggatttctgce
ataaattgcacagaaaataacaatagacacacacacacaca
tagacagagagagatgaagggacgagctgacggtaaagaga
gagagtgaaagagagatacccttctccattat

Kein signifikanter
Blast-match

AB27M19

1 IASWT)

tactactaagatgtgcaaacttcaccacacaggacacacac
acacgcacacacacacacacacacacacacgcacacacaca
cacnctcacacgcacacacacacacacacacacacacacac
acacacacacacacacacacncncacacacacacacacaca
cacacacacacacacacanagtgtntttttanatatctgtn
nagagagnntgngnggggngngtgntanacacnctntgtnt
ntntatatgnggggggtttttttttgtgcnanatatgtgtyg
ggtncanatacgtgnggggggtgggggggcnnagtgtatnt
ntgtgtnnttntagananagagtgtgtgtngtgnganncan
agngtgtgtgngggggggngtgnnnatttttttnnnaagag
ggngngntctntatagnanatacntttttangcgcgngtgn
gtgannanatatattttttn

Kein signifikanter
Blast-match

IND19C7

1 IASWT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacta
aaagtcactgtggtaagacagtcaggaaacagtaatagaca
ttatgcagtaatgcacagtaatgcagtacagtacaaacatc
acacacacgcacacacacacacacacacacacacacacaca
cacacacacacacacacacacacacacacacanatngggga
gaggggtatctctctntctctctctetntntagcgagagcen
cgncnctttatctcectetntgtatntgtgtgtgtgtgtgtat
attgntnttttgtgcgctatatatgcagaaanncanatntc
tntngggggnacanatattttttnntnctatataaaaac

Kein signifikanter
Blast-match

SJD33B4
AB32J4

2 (ASITW)
2 (ASITW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagatagccga
tcattgtccttgcaatatcttgagcacaggaagaaaagacc
tgtaaatgtactttgtttcatgaataactgtgacatatatg
agtcccatgattgcactaagagctccatatatttaaaggaa
acccagaaagatattttaaaactgatgaaactgataaaact
caaaaggatcataaatgaatttggcattgtggtgcgtcatc
tgtcttgcgatattactgttcttaacactgaatgggttcag
acttccccaacgtagaatactttcaaattagagaattagec
tgtgacatgcaggatttagaggaatcagttgaaaagccata
tgtaacacctacaatctatatggttttactcaatcagacta
attgaaatggagaatataagatattgaaatattaccaggaa
attacatgtactgcagcagtgttagcacattgatgacaaca
gctgaccaggcccatcttgcatattcatgagaacatttcag
tacaatttctcttttcatggtgacaaagtggcttagtggtt
agcattgtcacttcaaagcaagaaggtcactggttcaagtc
ccagctgggtcagttggcatctgtgtggtggaagtttgcac
attcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

IND20G14
TUE111I5

TUE10EI11
TUEI3L15

4 (WTIAS)
48 (TWI)
4 (WTIAS)
48 (TWI)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagagacatgt
gcagaggggaacccatatctcctgatatttattttattaat
tagttttgccagagaaagacgtccacaaacagaacatccac
tttttataatccacttattattgtatttaaaaaaccctccc
tggaaaaagtggcacgttctctcaaggatgaaaacaggctt

Kein siginifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 4
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attgtggatatgtgcacaggtctacatttctggagactatg
aaatatgtacccagagatacatctgcttgcagtttttgttt
tattaatagtacattaagggtgacatagtggctaagtgatt
atcactgttgcctcacagcaagaaggtcgctggttcgagtt

ccgactggttcagttggtgtatctgggtggggggagtttgce
acattcttagtag

TUEI12G2
TUEI13C15

6 ITWAS)
110 (TT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaagcgcca
actgacccagcaggaactctaaccagggaccttctagetgt
gaggtgacagtgctaaccactgtgccacccataagtatttt
ccaatgacataaaaatcctgattcccaagagatgggttgca
gctggaagggcatccgctgcataaaacatgtgctggataag
ttggtcgttcattcctctgtggcgacceccggattaataaag
gaactaagtcgacaagaaaataaatgaatgaataaaaatcc
tgacactatcaatttaagtaaattttatgtataaactaatt
ttgagagtatcacgtgcttatgattgctagcggctggatcc
gcattatctaattcactatgctccaatcaaatgactcataa
actactataactaccctgggtttcattccactgectttctte
attttgaagagccccceccecttceccacccectactectectectt
cttctagatgggtgacacggtggcccagtgcgtagcactgg
ttgcctctcaacaaaaatgtctctggtactaggectttacca
aaccagcagacatttctgggggggggagtttgcacatttta
atagtag

Danio albolineatus,
Tcl-like
transposon DNA,
transposase Gen
E=7¢""

IND24D2
IND17J21
IND18H4
WIK3G21

-7 aIw)
7 (IW)
7 (IW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgacccagctgaggcttgaacctgtgaccttecttgetgt
gaggtaattgtgctacccactgcgccaccatgctgcccacc
gcacagcattataatgtttatttattcagcatcagatgatyg
cacgcactgttaaagtgcaggcgtccacacaacaccctcat
gttgtcccaacacaaattaagtttgctcaattatttttttt
gagtggattgaacaaggcacaattaagttgtcccaaagaac
acctatgaagagtttcaactccaataagttgagtagtttga
gccagcagcagaagtcatttgagtgtaaaactgaatgaacc
tgagcagacagtgtgcagaatgtgtttgagtctgcgcctct
gtgtggggggagtttgcacattcttagtag

Bester match zu
Oryzias latipes,
Gen for membrane
guanylyl cyclase
OIGC1,E=0.31

Kartiert auf LG 3

WIK7H2
WIK8J23

8 (WS)
8 (WS)

tactactaggttgggtgggttttctccatgttcttecggttt
cccccacaagtccaaaaacatgtggtataggcgaattgagt
tagctaaattgtctgtagtgtatgtttgtgaaagagtgttt
atggatttttcccagtaatggattgcagctggatggccatc
cattgcgtaaaacatatgccggataagttggcagttcattt
cactgtggcaaccccagattaataaaggaactaagccaaaa
agaaaattaatgaatgaatcatgtgacaagccaattgatct
cattactgcttgtcaaggctgtgataaagttcagaaataca
ttatgaatgaacaattataaatgaactgcagctgcacctaa
aaagtatttgaaagtaaattggaaaaccatgtgcaaaatgt
ttaaaaaatgtttaccccaaaattaaaatttacttttaatt
tacattaaatattattagcactataaagccaggttttttga
gacctatattacggtatatcaatgtaatcaatacctagttt
gaaaacttgctgtattgctgtataagtgctgtatttagtaa
attaaattcacctatcccacgtctttggactataaggtaaa
ctggagcacctggagaaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.
E=1e*

WIKI1L19
WIK6C6

9 (W)
9 (W)

tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggtgectececggtt
tcccecceccacagtccaaagacatgcggtacaggtgaattaggt
aggctaaattgtccgtatgtatgagggtgaatgagtgtgtg
tagatgtttcccagagatgggttgtggctggaagggcatcc
actgcgtaaaaaaaaattcacttggggtgaccccagattac
taaagggactaagtcgaaacgaaaatgaatgattgaatgtt
tgttagtcctattgcaattaaattggaaatgtcctggagaa
aacccacacaaacatagtag

Danio rerio mRNA
for MINDIN1
E=4¢™

Kartiert auf LG 1

WIK4L6
AB25K1

10
(AITWS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagagacagac
cacacaaacaccacagacactcactcacaaacacacactca
cacacacatgctaaagcacatcattcacacacgcatatgga
cacacagcagaccacacacacacacacacacactagtggtg
taatggacagtgattagtacggatcacaacccgcggttcgg

Kein signifikanter
Blast-match
Kartiert auf LG 12
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aacacacatgacccgcggattaattacacaaacgaatccta
ttggatcacagtggtgcagtgggtagcacgttcacctcaca
gcaagaaggtcgctggtttgagtcgcgecctgggtcagttgg
catgtctgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

WIK6E3

11 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccagtt
ttccccacaagtccaaagacaagtggtataggtgaattgtg
taagctaaattgtccgtagtgtatatgtgtgaatcaggaga
gctaataattctgacttctgtacattctaaactgcttatat
taaaaaagtacaatatattcctggagaaaacccacgcaaac
atagtag

Danio rerio, major
histocompatibility
class II protein
E=4¢"

Kartiert auf LG 1

TUEL1C19
TUE11D1

12
-(T)

tactactaagaatatgcaaactccaccacacagaaatacaa
gtctgacccagccaaaactcacaaccagccaacttteccgag
cttgaggagacagtgctaacaactgagccactgtggtgccc
attttagtaaacaaactcatttattttcaggttagtagaac
cattatggtttgtacttaaaacctccaacaacatgtttgtg
aggagtgggacgacatgcagattaatttccttataggcaca
aatcattaatcctgaatcttcacattagcactcaccttaag
cctagttcacactacatgactttaaacatcggcagatcgct
gtgagattcacactacatgacttgatgcttgagtcttttaa
tctgggggggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUEI11P14
TUEI14I15

13 (ATIW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
acttggccaagtaaagacctgagccagtgatattcttgcectg
tgaggcaacggtgctaaccactgggcctccgtgetgecctg
tcaaggaaagcagtggatggggggatttttcaaaacgaaga
tggctaaggtaagatactctggttatttatagtgatttagg
aatcatctgattggtggatcatgcattagctaatgcgagac
cagctgctaacaatcataagcatgtgatcctctcgaaatta
gtttatgaataaacttcacttaaagcttgactctatactaa
ggttgacgaaaaatgaaaagttgctttggcactaggaacta
tactaggaactatactctcattctgaggtaataaacaagga
actttgttgccatactatggctgaagcagcctcaatgatat
ttgtaaaatgagcctatatccagaaacaaaacagggcecttg
gtggtttgtctctttctaaaagacacatttgtcttaacaga
cagtaaggcagcacactaagttttggaacagaaccattttt
taattggtacaggctcttttctgggtgggggagtttgcaat
tcttaatatantan

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5M17

14 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggaaatgtgcac
ttacattgtaggaactattgaatgaatgaactgaattgatg
aaaagtgttttgactaaataagattggtgttatatcataga
ttctatttttatttatttattttgtggaaatgcctaagcectc
aatgctaatctctgttgtggctcttcatttttttttttaaa
tatctacaataattttgctttgttgtgtctaaggtttttac
aattgaactgacaattgataaatatagggtacaccaaaatt
cacaaagctgtacaaaaaaaatactttgtaaaaaacgcnta
angaaaaagagaaaaagagagagtccctcaatgtataactt
ttgaccttgtgggcatattgttttggnccccatgaggaaaa
cggctcataaatcacacagacttaagtattttgaaaatgta
aaagtgcanattgnttcctgagaaaagtgnaattaaggata
tagggctgggggaagaggacanatgcactgtacagtttgnce
aggat

Kein Blast match

WIK5M17

14 (W)

tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggtgectectggtt
agccccacagtccaaatacatgcaatacaggtgaattgggt
aggctaaattatctgtagtgtatgtgtgttaatgagagtgt
atggatgtttctcggagataagttggcggttcattctgetg
tggcgaccccagattaatgaagggactaagccgaaaggaaa
atgaatgaataaaggggggctaatggtttaggaaggttaat
aattttgacttcgactctatgtccaaagcttttgataatgt
ttgtatgtgatgtgttttgtgccctaatgaaggcttctaag
ccgaaatgcgttggcatttattatacgtcaataacattttc
tccttttattacaagcattaatggagttcectatttttect
aaaagctaaggcatactttgttgttttttggtcagtataat
gcagtgaaataccagggccacgcacacaacacacactttta

Danio rerio,
secreted class I11
semaphorin mRNA
3 e—24
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cagctatatttatggaaacttcccacagatatagtgatttt
tatactgnacaaactgtacagtgcattctgtcctcttcccce
cagccctatatccttaattacaactctctcaggaaacatct
gcacttttacttttcaaatacttaagnctgggngattatga
accggtttnctctggggaccaaacaatatgcccccaggnca
aaaggtatcnnttgnggactcctcttttneentttttettt
nanccgnttttacaaantttttttggcenntttggaatttg
gggnccccttttttaa

SJD38I12
SJD37C21

15 (S)
22 (WS)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggttctgtggtt
cacttggtgtctctcagagatcccaaagccagagtcaacaa
tattctccccagatgacatcatcattatatgatgtaattaa
aggttaccatactcactcagtacagacaatatatatctaca
cacacacattgtttatccactcacagacacacaccatgcectt
tctgcctatgttgcacaggaaatttctttggcattcattca
ttaattgtccttcggcttaggccectttattcaacaggggtce
accacagcagaatgaaccgccaactatttcagtgttttaca
cagtgaatgcccttccagctgcaacccagtagtgggaaaca
cccatagacactcattcacacatacactcataatatacggg
cagtttagttcatcagttttcctctatagcgcatgtgtttg
gacttggaacggagcacctggagaaaacccacgcaaacata

gtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen
E=1¢"

Kartiert auf LG 1

TUE13J21

17 (T)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
acatggcaatattgacattaaaaattatttgactcggcaac
gcgatggtgcagtaggtagtgctgttacctcatagcaagaa
ggtcgctggttcgagcctcaagectgggtcagttggegttte
tgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Danio rerio,
ependymin beta
and gamma chains
E=1¢"°

AB30G19

18 (AWIT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
agacaaaaaccaatggaaagaacacaagcagaagcatcaag
acaaccggcagagattctcaccccaatcactcttatacaaa
atcaatgataaatgctttttggtgtgtcagagagacagaaa
gcacgggcgagaagaacatttttttttctgtctctctctag
tttttctgtgagtaagccactgtttaggccccagggttget
ccgagcctgagtcecctttatcaatgatgaatgaccaagtttg
tgtataaccatgcgagcgtgtctgtttctgcgcatttttag
acgaacatgcatgcataactgtgacataaaatatggttatg
tcgtttcecgtggtgttecttttgectttccatttcagtcatttg
gaggctgatgtgngnttttccgctggtatttctttcgetcet
gnctttatgtcagatggcatgaaaagngagcagaaattgat
gtaaatgatgctgctggngatcaagcactgntggtgctctc
ggattggactagnctctgnctcacattgggncctaactana
tgctgacagttttagggccagnaatntgnaaancagntgag
aaggaagnncaagnntttttttttattnggggaantgcngg
aataaaaaaggtgagttcccacatccttaanggnggccatg
ttttacccttnaaggggtgnacaaacca

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

AB30G19
WIK2N16

18 (AWTI)
singelton

ttctactactaagacgtgcaaactccccacaaaaaaacgcc
aactgacccagccgggacttgaaccagtgaccttcttgetg
taagacgacagtactaaccactgagccaccatgctgcagcect
caaactacttatttaaaatgagctgataacaacacaagtct
agtttttttttttttttt

Danio rerio, Notch
homologe mRNA
E=6¢"

Kartiert auf LG 1

WIK7A10

21 (WS)

tactacactattgtttgtgtgggtttcctccaggtgctecg
gtttctcccacagtccaaacacatgcgccataggggaatta
aatagactaaattgaagtgtatatggatgattcccagtact
gggttgcagctggaaaggcatctgctgtgtaaaacatatat
tggagaaattggcggttcattccacttttggcgaaccctga
tgaataaaaggactaagccgaaggagaattaatgaatgaag
tgtaaagtctaaagcagtgtttctcaaccacatgcctggag
gaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen
E=6¢"""

Kartiert auf LG 1

WIK7L12

21 (SW)

tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggcatgtggttg
agaaacactgctttagactttacacttcattcattaattct
ccttcggcttagtcecttttattcatcagggttcgeccaaaag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen




Anhang

112

tggaacgaaccgccaatttttccagtatatgttttacacag
cagatgcctttccagctgcaacccagtactgggaatcatcce
atatacacttcaatttagtttatttaattcccctatggcecgce
atgtgtttggactgtgggagaaaccggagcacctggagaaa
acccacacaaacatagtagtag

E=le™

Kartiert auf LG 1

WIK2012

24 (WT)

tactactaagaacgtgcaaaactcccaccacacagaaacaa
caactgacccatccggggctcgaaccagagaccttecttgea
gtgaggccacagtgataaccactacaccaccgtgccgcecac
atattcttaacagtagtagataaacaagaagcttctctcegt
caggcaccctgtgtgtttcagtgttcagaacaaagctctgce
atgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtaactgctgatcag
tttgtgtctctttgtgtgtgtttgtgcgtgtctgtacctgt
gttggtctgcacggtgtctctctgagtgtgtgtttgtacct
actttgctctgagtgtgtgtctctttctgagtgtgtgtgta
tttatacctgtgtccctctgtgtgtgtatgtgtgtgtgtgg
acctattttgctcttaatgtatctatgtgcgtttctcectetg
aagtgtgtgtgtttgtcctgtgtggggagtttgcacgttct
tagtag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK1K9

26 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggatttagattt
ttatcaagaaaattgtatttgaatatgcggcaaatatggtt
tccggtgggcaaatgttgtaagaacccttcaatgtaaaatt
tgaatagaaggagaacatttggtattctaattcaaaacaac
tgctttcaaaagatcaattcatttcataaacacacttatta
tggttaaagttagaaaatcatttaatatgaaccccatgaac
agcagtcaaagaaaaacaaatcaataacaaacaaatcaaga
gtcaaaaatttaagtaaatactggtgtaaatacacaaaagt
taatacatatcacaacagtgactaacaaaacaagtattttc
agaaaatctcactatgcccttccagccgcaaccecatectetg
tgaaacatccacacacacattcacactcaaactcatatact
acggacaatttagcctacccattcacctgtcccgecatgtcet
ttggactgtgggggaagccggagcacctggagaaacccaca
caaacattagtag

Danio rerio,
DANA-ml
retroposon
E=2¢%

WIKSD22

27 (WS)

tactactatgtctgtgtgggttttctccaggtttctttact
ttctcccacagtccaaagatatgcgctataggtgaattaaa
tacactaaattggccgtagtgtatgtgtgcgtgtgagaatg
cgagtgtgtattggtggaaggctggatccgctgtgtaaaac
atatgctggaatagttggcggttcattccgctgtggcaacc
cctgattaataaaggaactaagccaaaggagaatgaatgaa
taagaatttcgatatatgtactagaaagaagaccagtcttt
ttttttttgttagtt

Danio albolineatus,
Tcl-like
transposon DNA,
transposase gen
E=1¢"

INDI17110

28 (IA)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
actggcccagccgaggctcgaaccagtgaccttettgetgt
gaggcgattgtgctacccactgcgcctgcectatactcaaac
agcaaaataacacattatttcttccceccectttttttetggeca
tctcttgcttggettectecttectgetettectcagettecac
tgaggactctgatggtgagtggctgatgaaatcccatgggt
cttgctgctctgcatttatataaaatatttgaatagacata
ctgtaaaggcttttagtaagctatagacatgtttattttgce
tgtttaatgnctgggtggggggagtttggacattcttagta

g9

Danio rerio,
secreted class IT1
semaphorin mRNA
E=0.016

WIK8G7

29 (WS)

tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggtgctccagtt
tcccceccacagtccaaaaacatgttgtataggtgaattgtgt
tagctaaattgtagtgcgtgtgtgcgtggcacaagattgtc
acaaagtattattaaagcaccaagaaagtattttgttagta
acgaatcatttatatcgatataagccaggcctccatcttaa
tgtgaagctaatcttttcaaagtttgcaaaaaatacaaata
atgcaaaatttgagtcacgtgcatatccatgaagctcttgt
aggagtggctgacctgtatttttagtaacaactaggaacag
taaacaaatcacccaataggggaaacagctaaatggtctca
ttaaacctttttgcacaagtcccataataacaaagccttaa
accctaattttaccagatggcttgaatagctctttttagaa
agaaatcattaattagtatcgattgggggtgatttttgtac

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1 -Gen

E = 4e-'




Anhang

113

caatccatgtatgcaaaataataaacaaattgcaagcaaat
attattctatcagagcaacaaaagagtaaaataaatagtgc
tttatgggttttcaaagaaggaaacaatatttagaaaatgg
aatacattcatttacttaaggcttaatccctttatttatct
gggggcgccacaacggaatgaaccgccaatttaggtageat
atgtattacacagcgtatgcccttccagectgcaacccatca
ccgggaaacacccatacactttcattcacacacattgacaa
cagacaatttagcttacccaattcacttgcagtatagcgta
tatttttgtactgtgggggtaatcggaacacctggagaaan
cccacacaaacgnagncgtgtat

IND21M24

29 (AIWS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
agatgaagtgaacaggctgcagatctcaactcacttcacct
ccagagccgagcgctgcagagceccttttagacttcacagagce
tgtcagctcacagtaagatcaagactgggccaattcccaga
gaacagaggaggagagacgcacacacacacacacacacaca
cacacacacacacacacacacacacacacacacacacacac
acnctcacacacacacacananacacanacanctncanaga
ganncnctcnngnatgtnctnenntctgtgngtganngaca
cnctntatatgtganncanattntagagngnctnnntatat
ananagnatanagaganttatatntgnatntgtntctnttt
nnggggggnaaaagnggcccnatatatatnngngcenntatn
tttatanacatcttttatgtgatatataatnaanagngnng
tgtgttatactcactatataatcacaattatattnataata
ataatnatnat

Keine signifikanter
Blast-match

WIK8023

30 (W)

tactactattgtttgtgtgggttttctccaggtgctccggt
ttccecccaaagtccaaagacatgtggtaaaggtgaattggg
taggcttaattgtccgtaatgtatgagtgtgaatgagtgtg
tatgcatgtgtatggatgtttcctagagatgggttgcagcect
gaaagggcttctgctgcataaaacatgtactggataagttyg
gtggttcattctgctgtggcgacccttggttaataaaggga
ctaagccgaaaagaaaatgaatgaaagaatgaatgaattaa
acttaatagttcttaaaagttggaccaagattattgtgggg
gaaacttgtgcgcctggagaaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.

=4e

SJD39L2

31 (SW)

tactactactatgtttgtgtgggttttctccaggttttttt
tttatgttaaaaaaaatgtattttatttttaanagaaacac
ctttcagcgctttaacaccttgagttattttacaattatat
aatgtattctttataattattcagtcattttcttttcggcect
ttgtcccectttattaatcagaggtcaccacagcagaataaac
cgccaacttatgtgtttggactgtggaggaaactggagcac
ctggagaaaacccacgcaaacatagtag

Danio rerio,

no tail (ntl) DNA
sequence

E =4¢™

SID38A10

32 (SW)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccagtt
tccccacagtccaaacacatgcactatagtggaattgatga
actagattggcccgtagtgtatgcgtgtgcaggagtgtgta
tgggtgtttcctagtactgggttgcagctggaagggcatca
gctacgtaaaacgtgctggataagttggcagttcattccac
tgtggcgacccccgattaataaagggactaagctgaaaatt
aacgtcacaatagcacagtcatgaaaatatgcctttgtttg
ttgtgaatacgagccctctagtggtgaaaactgcaaagtgce
gcctttgaattgacgtcactgacaccactgttttaatgaca
acctatggaccaaatgtcaacccggtggttatgatgectttt
taaaaggacagatcacccaaaaatgaaaatgcactcactat
ttgcactttctcaagttggttcatactgntttggatttctt
tattctgntgaaaaccaaaagaaggctgaaaaccagtaaac
tttgacatccatgcctggagaaaacccacacaaacata

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.
E=4¢™

WIK6C20

34 (WS)

tactactatgtttgcgtgggttttctccaggtgctccgggt
aatcccatagtccaaagacatgtgctatagatgaattgaat
gaactaaatgggccgtagtgtatgggtgtgtgtatgtgtga
atgagagtgcatgggtgtttcccagtactgggttgtggcectg
gaagggtatctgctacgtaaaacatatactgaatagttggc
ggttcatttcactggggcaacctctaaaatagagactaaat
tataggaaaattaatgaatgagtaattcttttgtctttggce

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen

E=3e"




Anhang

114

atggcagtaatattttatagtgatagtgtttatcttaaaaa
ataagttcaaaatcctgttaaccttaaaaaaaactaaaaga
aataagattttctcctggagaaaacccacgcaaacatagta
gtagtag

AB25121

35 (ASTI)

tactactaagaatgtgcaaactccacacacagaagtgccaa
ctgatccagctgggactcgaacctttttgctgtgaggtgac
agtactaaccacccagcctccccttagacatcatgtttaat
aaccattctcaaagtctgtttgttttctagctgtcgacaat
gagttgtttttcaatttaaattcctacaaaaagatagcctyg
accagatggatttgaactgagtatcccaatataaaccctca
gaaaccacggcaaggtgtgcgtgtgtgtatctgtgtggtgg
agtttgcacattcttagtagtag

Danio rerio,
myocyte enhancer
factor 2C MEF2C
E=1¢”

INDI18L6

36 (I)

ctactactaagantgtgcaaactccccacacagagtgecttce
agctgtccctgtgttaaaagntgcttcttcttcaagcagag
agggaagactttgatcctctcaagttgattcttecttntcat
ttttagcagtgatgacagtttaacttagaaaaatataaatc
acttttatatttaatggtacttttatatataaactacccca
gaacaacagaaaatctgtcattatttaagagggttattttt
aggcatgggacgataactgttttcaaggtttggaaaagtaa
aggtgttaaaattgtcaaaatattctgctataactttccta
aggtatggtgtaagaacttagttttgccagcagaaaatata
tccaaagatgccgttttaaattgcgattaaaatctgttttt
gaaactaatgaagacagcagaattatttaaattatttagcc
tgacctgtttactattccaaatattttgaatgcttctcaaa
anaaatatattatgttcaaagggaaaagggtttagttttta
tccaganctttaaaagaatttaaatattttttaacacagaa
tttaccatacccngga

Kein signifikanter
Blast-match

WIK7D18

44 (SW)

tactactatgtttgtgtgggttttctccatgcgatcagggce
taatgattttgcgaggaaacattaacgtaacaataatttag
gcaacgatcatataccaaacaattatgataacaacagtaaa
taaataataattatcattattaatagtaataataagttcta
catgggtggttatcttttataactacagcattgttgttgtg
ttacaaatactgttgacataattatgaaagtatgaaagcag
tgttttataaaatcagtaatagttatactagtcattattac
attcattcatttattatcttttcggctaagtccctttatta
atctgggggtcgccacagcggaatgaactgccaatttatcce
agcatttgttttacgcagtggatgcccttccagectgcaacc
catnactgggaaacacccatacacaactcattcacacacac
acacacacacncacnctacgaacaatttagcttacccantt
acctgnaccacatgtctttagacttgggggggaaactggag
cncctggagggaacccanccaacata

Danio albolineatus,
Tcl-like
transposon DNA,
transposase Gen
E=6¢""

SJID38E23

45 (SWA)

tactactatggttgggtgggttttctccaggtgctecctgtt
tatcccacccacaagtctaaagaaatttgctataggtgaat
taaataaattagattgggcgaagtgtatgtgtgggtaggta
tgtgtttccccaatactgggctgcagctggaccatctgcta
tgagaaacatgctggacaaattggcagtttattccaccgtg
gcgaccccaggattagtaaagggacttaagctgaaggaaaa
ataaaatgaatgagtgaatgacctgttttcttcctaagtgce
acaaacgtcgaacatggttaacagatattttattttttaat
gattaacagctatgaatatggctcttaaaattatttaagca
atggataaaatgcaactttaaaatataaaaaatatatattt
attaaaccaaatacacttcaaagagttttccaagagcataa
tcaaaaaagttcaattaagcaaacacaccccatatggactg
ctaaaaagtacctaaaggatttctgcgatgatctacttacc
tttgagaagtatcccacgagatggcagcctttattggececgt
ctggggggagaacgtagaaaaggaagggctccacatcatag
tatagcgtcttatggtccaggaagagcttggcaagcagaca
cagatcctgacagtatattgtgctgacatttccatccacct
ggagaaaacccacgcaaacatagtag

Homo sapiens,
histone
acetyltransferase
MOREF beta
mRNA,
E=4¢"

WIK8F24

47 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctececggtt
tcctcecctcagaccaaagaccaatttctgtaatctctaaatt
atccctgtatatatgtgatgaaattctgagtttatacatac

Danio rerio, no tail
(ntl) DNA
sequence




Anhang

115

atttatataaatgtaagaagtgtaaggacgaaaattatgaa
aaaagaagctaattgttgtgattacaagtttcagaatcatt
cattcattcattttccttttggtttagtcecctgtaatggtce
gccctggcagaatgaaccgccaatttatccagcatatgttt
ttacagcagatgcccttccagcttcaacccatcececcttggaa
acatacatacatgctcattcacacacatacacatacactac
tgacaatttagctacccaattcacctgtactccatgtcttt
ggactatgggggaaactggaccacctgggaaaacccacgca
aacatagtag

IND21M24

51 (AWIS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacccggccgaggcttgaaccactgagtcgectattat
tattattattattattaatattattgttattatattgtaat
tattacacatttcattattaattatataacatttaaaagtt
gtctaaaaatgtaaggcatgaatatatactgggccattttt
accccctaaaaagaggcaaagatgcataaataagtctttaa
atgctatctaggtaggaggctcactaggatttggatcagat
ctagggtttgtcgttcagccagtgattggagcagattcggg
agggtttctctgcggaggtgta

Kein signifikanter
Blast match

AB26L5

56 (A (IT))

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
actgacccagccgaggcttgaatcagtgactttcagtgatc
gtgcaacccactacgccaccgtgtcgceccccgattcacttta
tattacgaactattaggtaactgctatatacttacttacac
actttattacagatgtgtttacaatgcaatgtaatatatgt
atttacaaaaatgcatgcattgtatcaaattattaatgtaa
atgttggcacagttgaggacacttatttacagcagttgcect
cacagacaggttaaaaacaagcatgagaaaaaggccagctt
cagtattcagagaagaggatgaaaaaaaaactcagggtgaa
ggactgcagtggatgtgtgaaggcatggctcgcatactgng
ngnngtgtgtctcttatttgtgcaaatgtatatctaagecgce
atacatttaccttcac

Kein Blast-match

AB26L5

56 (A)

tactactaagaaggtgcaaactccccacacagatctgcectat
tacttaatataatgatttaaacagcatgggtatgtttcggce
tgtacaactaattatgcatttaagagaaacatgtctgtatt
tgtgtgcagaccgtgagtgttatatggcagtatgttgttat
gaagtctgtgaaaacgcataatgagtgagcaggagagggag
agagagagttccaataacccattcctacattaggcttaatt
aatacacactagtggtttgataactggagagtctgaaagta
gatcttcttaagagatacttaatcctaccatagtcctcatce
tctctcactctttecttcactgtctctectetetcactecatt
ccctctctgtctectcectcectececttttectgtagnaggaagtce
tccagtggacttcattagtacactgttcaacaaccaaaata
tccecttagagtctacaaacacttccatttetgt

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B7

64 (T)

cacacagaaacaccaactgagccgaggatcgaaccagcgac
cttcttgctgtgaggcgacagcactacctactgecgectcac
attatgtgattattttatcactattttatcattatgtgatt
aattatcacattattttacacattatgtgattttgaattta
tttattaggatgtactatagtaaaaataaataataaaaaca
tgccaaaacattattatggttgatctgttgttctgtgtggt
ggagtttgcacattcttagtag

Kein Blast-match

TUE12F12

64 (T)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacaacaag
atgcattgtaaaaaaaacttttttgcagatataaaaataaa
tataaaccacagtgattgtcaaattttttatgtgctgcgat
aaaatatggttgtgttttctttttcttacttgccatcggta
cgtagacatcaagtgaagtttatgtataaacaaatttcgag
aggatcacgtgcttatgattgctagcagctgacccgcatta
tctaattcactacgatccaatcagatgactcctaaactact
ataaataccctggggtttatcccattgctatcttegttttg
aagagtccccceccttectececcecctactectecttettagacgg
gtgacacggtggcccagtgcctagcactgtcgectcacage
aagaatgtctctggttcctggctttaccaaaactagcagac
atttctgtgtggtggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B7

64 (T)

tactatagtacatcctaataaataaattcaaaatcacataa

Danio rerio,




Anhang

116

tggtgtaaaataatggtgataattaatcacataatgataaa
atagtgataaaataatcacataatgtgaggcgcagtaggta
gtgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctggttcecgatect
cggctcagttggtgtttctgtgtggtggagtttgcacattc
ttagtag

ependymin beta
und gamma chains
(Epd) Gen

Pt

IND24H14

66 (I)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcct
actgacccagccgaggctcgaaccagtgaacttettgetgt
aaggccaccacgccaccttattaaaacatattaaaccaaaa
tatttaaagaccgctcacgttctgctcctgagcatcagecgce
tgagtaaagaagtgagtggcgctggtgttcaattgggcttg
ttttgagatgtttctgtcctgcatcctgtcaactgcataac
agctgctgctctgcccaccattacactctacacacacacac
acacacacacacacaactcacagcaaaacagcatactggag
aagagtaaactatcttctattgtgtgttaaactgtgtgtgce
gtgcttgtagttgtgttattgntagtgtgagcgtgtgtctyg
tgctgntgtttgtgtgtgcgtatttgntagngtgcgtgaat
ctgtgtggggggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 5

TUE14G22
TUE12K4
TUE12N12
TUE9N6
TUEI6P11

67 (T)
365 (T)

67 (T)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagattaaaag
acacaaaatcaagtcatgtagtgtgaatctcacagcgatct
gccgatgtttaaagtcatgtagtgtgaactaggcttaaggt
gagtgctaatgtgaagattcaggattaatgatttgtgccta
taaggaaattaatctgcatgtcgtaccactcctcacaaaca
tgttgttggaggtttgaagtacaaaacataatggttctact
aacctgaaaataaatgagtttgtttactaaaatgggcacca
cagtggctcagttgttagcactgtctcctcagctcgaaagt
tgctggtttgagttttggctgggtcagattgtatttctgtyg
tggtggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

WIK6G8

71 (SW)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggctgcgaggag
gtttgttgaaggccagaagagcatgtcgagttgtggatatc
tggaaaacacaccgtttctggatgagctgtgaggaagtccc
gctctacagtgcagatgttgttcagctctttcctgagtgta
caactgatctgagagctgtctgaaagccggactgctgtcca
cacttgttttctgctcagatcatcatgaagtctggtgttca
gtctcgctttattaacatcagtttcatctgtttgactgtat
gtctgatgtagattcattaaaacagatctatcagtgatgaa
ggtctgctctgcttcatcatttcccccaggaggaaaaatac
tgngtttacttcactactttaggattattactggactttta
cacctttactctggtttactatgcatttatttctatttaag
tacttattacattggncattttatttacctncctcatatga
gcagnaacctggngnaaaccccacaca

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5019

73 (W)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacagatca
gaggacatcaaacacacatcccacctcgttatgacgagaga
cgctaattataagagccctaatctgancatggctctttcetg
tctgacattatccaggatcctcagtcagtcagtggetgett
catacacctgtgttcatcagctttggggattatntnattan
ataaaacccannatccaacagaaacatttgcatattattta
gtatggctcagtggtgagcactgtcatctcacagcatgaag
gtcgctggtttgagtctcggctgggtcagatggtgtttett
gtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5019

73 (W)

tccncaaagcttgatgaacncaggtcnattgaancageccac
tggctggacngnagggatcctggnanaatgtcngacagaaa
nagccangctcaaganttaggggctctttataatatngecgt
ctctcgncataacgagntgnggatgtgtgtnttgatgtcct
ctgatctgtcttgtgtggttggagtttgcacatttcttant
aatag

Kein signifikanter
Blast-match
Kartiert auf LG 3

WIK7N12

75 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctececggtt
tcccceccacaagtccaaagacatgtggtacaggtgaattggg
taggttaaattgtccgtagtgtacgtgtgtgaacaatgtgt
gtgtgtgtgtgtgattaccaagggttgcatctggaagggca

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
E=5¢"




Anhang

117

tctgctgcataaaacatatgctggtacacatgggactaagce
tgaaattttttttataaatgaatggctagaaactacacttc
cagcgtaatattcaaggaacttttttgttgtactacagctg
ccgcagttgtaataatattttgattataagaatgattatta
cactggaatgagagtatagttccgagccacatcagectagt
tttcctttaagaacataaaatgggtcagaaaagatgtttat
ttacctggagaaaacccacacaaacata

AB31G15
AB27M17

76 (AWI)
76 (AWI)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcta
actgacccagccggggctcaaaccagcgaccttettgeegt
gaggtgatcgtgctgctacctactggccccaatgectcaggt
ttcccecccacaagttaaaagacatgecgectataggtgaattgg
gtaaactaaactcccecgtagtgtatgtgtgtgaataagtgt
gtgtggatgtttcccagtgatgggttccagctggaagggca
tccgctgcgtaaaatatatgctggaatagttggtggttcac
tccgctgtggcgactcectcataatcaggggctgagectgaag
gaaaatcaatgaatgattttgacttctttttgagcgctgcet
gaataagtatggtttattcataaactaatttcgagaggatc
acgtgcttataatcaacacggctggctceccttgttagctcecg
taatcagccctattaaatgattacggaagcattataaataa
cctgagttctccactccagttattctttggcttgaagettce
cccceccecttceccaccectacattecteccactttttetgateg
ggcgacacggtggcccagtggctagcactgttgcecctcacag
caagaacaccgctagtccaacccatcgggctggttggtgtt
tctgtgtggtggagtttgcacagtcttagtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen,
E=3¢*

TUE12E2

77(T)

tactactaagaatatgcaaactccaccacacagatagcaga
gcgcatcaattattttgcagaataaaacacttcaaaagttt
acaacaaatcaaaacacatttttgacactgtatggaacaca
attcattcaatataaatctgttagctaatcgatcttaaaca
cttgtatcatttctaattgactaatactaatcatggcaaga
aggttgctggcttgagcctcggctgggtcagttggecattte
tgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B3

77(T)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacccagtcgggactcaatcctgtgacctttttgetgt
gaggcgacagtgctaaccattgggccagcgtgtcgcaccct
ttaatgttcaacagaagaaataaaaattagacctgtttgga
aaaaataaagtaaatgatgatttttttattatttttttctce
tgtgtggtggagtttgcacgttcttagtagtag

Danio rerio,
myocyte enhancer
factor 2C MEF2C
mRNA,

E=2¢"

WIK1011
WIK1E14

78 (WS)

tactactatgtctgcgtgggttttctccaggccaggcttaa
tctgtggtgctgaataacaagggcctttgttaaattccaat
gaatgtacaagcagcaatagagtgtacatgtttacactttyg
tacactatgcatttaaaatgctctgctgatccctggagcaa
atgtttacatgctacatttgttacatttaggctttagggta
aatgtacacatttactctatagttgatacattgaacttcaa
tttgaattaatgaaatataaacagatattaataatgttttt
ggactgtgggggaaactggagcaccctggagaaaacccaca
caaacatagtag

Kein signifikanter
Blast-match

AB25014
AB26B13

8 (A)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacagtaag
catcgtagagcttcgtcgtgctctecgectgatgtectgaatg
tcacacagaaaaaaataaataaatataaaaggaaaggaatg
ggggagttttattgctgcaggtccaacataaatctgggcetce
ggctgagctctggaatcaacataagcgattacccagcactt
gactgagaagatagagactcgtcatgtatccccagggttta
gtgaggctaaactgtttgaagcatctcaaagaaattacata
caacttcacagctcaaagcccatgtcttaaatcatggaacc
acaaatacttgcagaaaagcagcgcaatgacattacattgt
ttttatgcatactccatggtaataccttgctatttctatta
gtagaataggaatttaatcagtgtattgttagtttttttgt
cacgtgacttgtgtggagacctggcaggctaaaaacaaagg
gttgcagtagcagctacactgggatcgcaatagaagcgcag
cacaatccagtcatattttcaaaataccaatatttgatcaa
cagaataaaaccgagatatgatcacaaagagtcaattgtgg

Kein signifikanter
Blast-match




Anhang

118

gcacttgcaatccatattctgcacctgcagtcattttttag
tcatttataatagtcacgtgcctgtcagagctacaattggt
gacgtttacatctgtgtggtggagtttgcacattcttagta
gtag

AB30M18

88 (AIS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcaa
actggtccaaccaaggctctaaccagcgacctgtggtaccg
tgacgctgcataatgttttcattccaaatgttttacagtga
ccccac

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5010

94 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccagggatgggttgce
ggcttgaagggcagcctgcgtaaaacatgtgatgcataagt
tggcggttcatttctgttccgcaggtectttggacttgtggg
ggaaaccggagcacctggagaaaacccacacaaacatagta

g9

Kein signifikanter
Blast-match

TUEI1H6

98

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacatcacc
tatatactagataactgcggttgggggcggcacggtggcett
ggtggttagcactgttaagaaggtcactggttccagtcccyg
gctgggtcagttggcatttctgtgtggtggagtttgcacgt
tcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

IND18B22

102 (IWT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacaagtaa
gcatgtattgcacacatacacgtagacaagcacacacacac
acacacacacgtctcatccttaatcctcatgctacagaatt
tcattagttttgagcatttaattaataatgcagcattatta
ataaccctcatcactttcacttgcaacaccacggtcaaagg
gttttccaaggaatgcatgaaagtgtgatgagataagatcc
tccacacacacacacaaatgcacatgtcatattcatgtcat
attgttcagccttttgtactcgtgcaaaacgcanacaagat
gtggtttagtgagggacgcaacagcaggaacgctccggatc
atttgaagagtctctcagtcaaactgcagtaaacactgcaa
cacagaactgctatatttactcacagtttgagtctcgtttce
tagtccaaatgtctaaaaactcctaaatcaagaagcaaatg
tagggtaaatgtantctggtttcnggggggtttggggtggn
tcnacgcccccaatgttcaaaatttggcecccectattcecgaget
tattggnccggttttgacagcttgtcttataattagggaaa
atacccagaaga

Danio rerio, eyes
absent homolog 1
(eyal) mRNA,
E=0.029

IND18B22

102 (IWT)

actactcaagaaggtgcaaactccaccacncagaaatggcc
aactggacccagcccgagggctcaaaccagtgacctntetn
tgntgtgagnncgacagcacttgnccttactgnecnccaccc
gcgtcgccagaatttgtccattttaaataattaaageentt
ctnntcntntagttattancatttgggttatttetttettt
aaagccctctttecttgggtntattttttcacttaatttatt
gaatgancattgnctgtcaaaaacccgggacaattggagcecc
tccgaantaggggcccaaatttcttgaacatttggggggne
gtcgaacccaccccaaacccccccgaaacccaganctacat
tttacccttacattttgctttctttgatttaagggagtttt
ttagancattttgggactaagaaaccgagactncaaacttg
gtgagtaatatttagcaagtttcttgtgtttggcaagtgtt
tacctggcagttttgacttgagagactctttcaaatgatcc
cgggagcgttccttnttggttgecgtceccttcacttaaacca
cattcttggtttggcgttttggcncgagtaccaaaagggct
gaacaatatgacattgaatattgacatgtgcnttttgngtyg
ngggggggggggnggatntttttttnttncacttttattge
tttccttggaaaacctttgeccce

Kein signifikanter
Blast-match

WIKSF8

103 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctatacgce
tataggtcagtgggtcccaaccttttttttttttttttggce
nngaaaccccttttnccccnaaaaaat

Kein signifikanter
Blast-match

WIKSF8

103 (W)

tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggttcteecggtt
tcctcecccacattccaaaaacatgcactacaagtgaattggt
ctaaatttagcactacagtcaaactcccatcctgcagectta
tctcttcatagcaatcatttaaataatcagctctgatcaaa
aagggggagttgtcgagatctacctgagctcaaagctaccce
tctcgccectgcaaacgggagggagcccagggctcaaggacce
cttttgaactcggggctctcttttcaggacagcatgccaaa

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
Gen

E=2¢"




Anhang

119

cttgcttataatcaatcatcagctaagtgtgaactcttgaa
agtcattttgtatacctaaaatttgcaggcaaattgatgtt
ttaaattacttttatgaaaattatatatacattattggtga
aacatgttttgttgccctaccgccagectgatttcaccaag
aagacatgttcctgcattaacattctgngtttgatcctgge
agatggaaaaaaaaaaaatggacaaatttgtaattcgtact
ccacaaaaaagacaaaggctcactgnttcnccttcagcagce
taatagtatgccctaagagtactggacctaggggaanaact
ccaaca

IND21E10

108
(ITAW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgagccaaggatcgaaccaacgacccagcgacttttttg
ctgtgaggcgacagcactacctactgcgtcgeccctgcaaga
attatacaatcaatcaaacatagctaagaagaactaaaata
tacatagttatgtagatgttaataaaaaaattatataatta
caaattaaactaaaacacagacattttgtaatagagataca
ataaaaaacacatttaaacaacaaatcattaagatggtagg
cacaaatggaaacatgctagtttcaatctaatcagacagat
gacaggtctgattctctattaaccagattttgaaatgtttt
ttgaacatattaaaggggattaaatctgtgatgctgccagg
gacagaattcccctcectgtgcagctgnaactgaaaaggcac
cctgaccaaaggtatttttccggagtgggacaatagtcaat
acgggctgcccctegtttgetcectgtgtgggggagtttgcaa
ttcttagtag

Kein signifikanter
Balst-match

TUEL1G11

110 (T)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacgcag
actgagccgaggttcgaaccagcgaccttcttgetgtgagg
tgacagcactacctactgcgccactgcctcgecctactaaa
taccagtaatacttaaataaatttttagtgtactacaataa
agtacgctacagaaaaaacatccaaaagagttttattagtg
tgtttttcaaaagtgtgctttaaatgctttaaacattagtt
gatttttagtacactgtttacatactcatcctaagttcaaa
ataagttaatatataaaaaatctattagtaatgtattgtag
tagaagtacattttcccaaaagttgtacttaagtacaactt
agcacttaataagaatgcaatattatcactaacactttaat
tgattttgagtgtggtaattttaagtttacattaaattgac
tttattaaaaatctattaataacgtactgtagtagaagtac
attttcccaaaatacgtttaatacagtatttagcacacttt
tttttttttttttacaatttgtatattcttttaatatgtga
agtttatgtataaacaaatttcgagaggatcacgtgcttat
gattgctagcggctggatccgcattatccaattcactacac
tccagtcagatgactcctaaactactataaataccctgggt
ttcattccaaggctattttcgttttgaagagtccececectte
cacccctactcecctecttettagatgggtgacatggtgtecce
agtgcatagcactgttgcctcacagcaagaatgtctctggt
tccaggctttaccaaaccagcagacatttctgtgtggggag
tttgcacctgtcttagtag

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1 Gen
E=6¢c"

TUEI2I11

113 (T)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaaacatca
actgagccaaggttctaaccagcaacccagtgaccttcttg
ctgtgaggcgacagcactacctacggcgccactccecctegec
ccatacataaaccaatcagtttaaaataattaaagcccttt
tttctgtttaaaacagtttaacaaaggtttgtttgettttt
tttcaaatggtaatgcacactttaaatcccttaaacacaat
tagtactaatggggtgggtccagattgaattctctctgtgt
ccggatgtggactggattccagacttaatagatgtatgctg
ttttgttttaggttaaaaaccacataaatacacagtacata
cgatcagcaataacagacaaagcaataatgaccaccataat
aacagttactcacacttgttgacaaagcattgaattatagc
ttgtttattaaacggtgaacaaaagaccaagttcttatact
gacaaggatctggaattcaaaggttcattcactattgccta
attatgggattagagagaatcatttggtttctgcaagcgat
gtaccaacaggattcaaaagtttagccatattattatgcan
anaaanatgacaccattctacttgtccaagtttgacaagat

Kein Blast-match




Anhang

120

tgggcttccaaananngagangttgtttanttctangtgng
gttttgttttannnccctttaggttttantagaagttanan
ggntcccacgctactcctgngngggtgngaggtttgcacac
ttcttagtagtag

TUE12B2

113 (T)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actggcttagtttggactcaaaccagcaacctttttgectgt
gaggggatcgtgatacccactgcgccactgtgatgccctga
aacagagacttacagtcaaaaataccacagtaagactgaag
caggaagtttcccagcggttactggacgtagttgtttattt
cggtgtattataaggagtttattcagctttcctaactgcaa
taatgaatgagccacacacatatcctctgacaatgttcact
gtgcggtggacatacagtacattgtgtgtttaacatgttgt
gctgtttttgctcatttgtcaatcctgactggattcaaatc
tgctgcagtgtgagagatatcctgcaaatgtgctgctggaa
gtattgtagctcagttactttacaaaacaaatctgatttaa
cctccaacttatatgacgtgaatgaatgnttctagtgnctg
nctgggtggggggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

WIK6H12

122 (WS)

tactactatgtctgcgtgggttttctccaggatactcccac
agtctaaaaacatgtacacaagttaattgtaataacagtca
caagcacttgatgcatacatactgaatcaattaaaaccacc
acattaactaaagtataggtaccggctctcgagaaatacct
gatcttgtatccttcttaaagcttattgaccaggtgggaac
cttgggctcatctatctccgagcttaggattctectecccagg
acagcatgccaaacctgctatcatagtcgagcattatctaa
gtgtgaactctagaaggctaatttagtttattcaatccacc
aatagcgaatgtctttggactgtgggggaaaacggagcacc
tggagaaaacccacacaaacatagtag

Kein signifikanter
Blast match

SID39L7

123 (S)

gtttgtgtgggttttctccaggcaataattccgggtttett
ctttctgcagcctgaattttgctttttaaatggeggcecgat
tgtaatcaaatacccatacacacacacacacacacacacac
acacacacacacacacacacacacacacacnctnanacnct
agggacnatntagttaattcaattcanctatacntgantgt
tntggngtgggggggaacctggagccnntggnnganaccca
cacanacatagtantag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK7J6

128 (WS)

tactactaaggttgggtgggttttctccaagctgctcttge
caaacgcacgggcagggctggatttacctcacttagtctaa
taagcttacacaaccccttcagaacgctctctectttgecce
tgatgctctgacgcaccgttcttceccttcaatatctgtctga
cagcgtgtacgttctttccatgtgaattttctggetttttt
tctcatttagtcatccctctceccactgtectcaagattttga
gtctcttgacatgttttcctctgcagggtttgtcatcatca
ttgtatggcttacgcaggggggaaatcagtacacactcaca
cactaatacagattactttctaaccaggtgctacatgaaca
acataaactctctttttagacatttgtgcaagttctcagta
tagataatcttagtagatatctactgaaatttggatattgg
ttcattcattcattttcttggtggctaagtccctttattaa
tccggggtcgcaacagcggaatgaaccggctaacttatata
gcaagtttttacgcagcgggatgcccttccagccacaatcce
atctctgggaagcatccacacacacattcacacaaacactc
acatattctacggacaatttagcctacccaattcacctgta
ccgcatgtctttggactgtgggggaaaccagagcacctgga
gaaaacccacgcaaacatagtag

Danio rerio, RAG
locus intergenic

. 21
region E=3e

Kartiert auf LG 1

AB32G1

131 (AW)

tactactagaganngtgcaaactccaccacacagaaacacc
aactggcccagctgggacttgaaccagtgaatatcttgetg
tggggcgacattgctaaccagtaggccactgtgacacccac
aaatataaacgaacaaacagaagcaaaaaaacagatgcatt
tgatttcccaaaatgactcaaaaggctcaataagtcataac
aatcgtataacacagctagtgcataatcaaaatatgaaacc
tttatgatgcattattgaagctctaatgctcatttacatac
acttaacatagttataactacctaatgcacacacttaacac
cacatgtcttgtttacacacacacacacacacacacacaca

Kein signifikanter
Blast-match




Anhang

121

catgcacaagctcgcacacacacatatgaagacacagtcac
acgcgcacacacacactcaaacactcaataccttgtattca
tcacgttgggtgtaccacatgtccccacaagtatagcaata
tcagtcacttttgaccttgtgagaacctttttttgtcccce
ctgacagaaaacagctctaaaggcagacaaaataaagtatt
ttgacaatttaaaagtgcaaaatgttttcattgaaggacaa
aatatgccatctgttgagtagaaaaacctctacacccgggg
aaaatccctatagaaaaagctggacaagtgtgtgtgtgtgt
gtgtgtttgtttgtatgtgtgtgttgtgtgtgtgtatggtyg
tgtctttgttagtatatatatgtgtgcattcatttgagtgt
gagtgtctgtgtgcgtgaaagtctgcgtgtgtttgcatgceg
tgcctgcgtgtgtcagtctgtgecgcatgtgtgtgcatgtga
gtctgtgcgtgcatgtctgtgtggtggagtttgcacattct
tagtag

WIKIEI12 132 (WS) tactactatgtctgcgtgggttttctccaggaagatgtcct |Danio rerio,

WIK1MS5 8 (WS) ggtagtacttaaaaaacaaagtgcaaaattattcattcatt |mRNA for
cattttcttgttggcttagtccttttattaatctggggttg | MINDINI
ccacagcggaatgaaccgccaatttatccagcatatgettt E=7¢78
tacacagcggatgcccttccagctgcaacctatctctagga
tacatccatacacactcattcacactcatacactacggaca |Kartiertauf LG 1
attaagcctacccaattcacctgtactgcatgtcattggac
tgtgagggaaactggagcacctggagaaaacccacacaaac
atagtagtag

WIK1IM19 134 (W) tactactatgtctgcgtgggttttctccaggaatatattgt | Danio rerio, major
acttttttaatataagcagtttagaatgtacagaagtcaga hmumonmaﬁbﬂﬁy
attattagctctcctgattcacacatatacactacggacaa da%llEzde
tttagcttacacaattcacctataccacttgtctttggact |Kartiertauf LG 1
tgtggggaaaactggagcacctggagaaaacccacacaaac
atagtagtag

WIK6E16 143 (W) tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggagaacaaata |Danio rerio,
tgagaggaaatactgtgagaaactccagaatctgttcaaca |homeobox protein
tcattcgtttattcattcattttecttcagettagttcececyg |LIM-3 Gen,
atttatcaattaaccgccgactaatccagcatttttttttt |E=09¢1°
gtagnggaggcccttccagctgcaacccagttctggaaaac
acccatacacactcattctctcacacacacacacacacact
ngggggtaatttagttgatcagttcccctatagcgcatgtyg
tttagactgngggggaaaccggagcacctggagaaanccca
cgcaaacatagtag

WIK6L.22 159 (W) ccggaattcccgggtcgaatactactactatgtttgtgtgg | Danio rerio, bone
gtttcctccaggcatcactggggtcattttgetgttgattt | morphogenetic
ttgcttttatgtacgtcttcgcecctegegetatttcagacgyg | protein 4 precursor
atcagctttagaggattttggatcacacacccacctttatg |Gen,
tgctggtctatgtgctggtgagtccaaataacacattatta |E=1e?
gttactcattcatcattcatcttcttgtcggcttagttect
ttattaatccggggtcaccacagcggaatgaaccaccaact
tatccaacaagtttttacgcagcggatgcccttccagecgg
aaacatccacacacacacatttacccatacactcatacact
acgacaatttagccttcccgattcatctgtaccgcatgtcet
ttggactgtgggggaaacccgagcacctggagaaaacccac
acaaacattagtag

WIK6HS 187 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccatgtgtccecgett | Danio albolineatus,
tttgttatggccctctgacaaatggggagctcecgtccgggat | Tel-like
ttgaaccagtgatctctcgcaccccaagtgaaaatcatacce |transposon DNA,
cctaaacacatacatttacacttattttatcattcatacat transposase Gen
tcattcattcgttcattgatttattcatccattttccttca |E=1e¢
gcttagtccctttatttatcaagggtcgccacagcagaatyg
aaccaccaacttatccagcatatgttctatgcagcagatgce
ccttccagatgcaaacccagtattgacaaactcccatacac
tctcacattcaaagacatacactacagacaatttaagttta
ttcaattcacctataatgcatgtatttggacttgnggggga
aactggagcacctggagaaaacccacacaaacatagtag

WIKS8E11 206 (W) tactactatgtttgcgtgggttttctccaggtgctceggtt | Danio rerio,




Anhang

122

tcctaaactaaaatggccgtagtgtatgtgtgtgaatgttt
gtgaatgcgagagtaaatgggtgtttccttgtactgagttyg
cggctggaagggtatcccccceccgtaaaacatatgctggaat
agttgatggttcataccactgataaataagggactaagctg
atggaaaatgaatgaatgaatgaatgaatgaatgaatgaat
gaatgaatgaagtcattagagtgtcaattatggtggcacac
atatatttaacaaggattcgttttttgataaaacttatttg
tttcttgtttgttctaccaagggatttgtaaaaaacttttt
ggcatgctgtcccgggagagagccctgagecttataagatac
tcgagcccaggctceccattccattagcagggcgagaggngag
tttgagctcaggtagatctcgagaaatcccccacttatttt
tggctaatggcagacataagatggctaaggagatatacngc
ttnctaagaacttgactatgatgccatttgncatggtcaat
tacttaag

homeobox protein
LIM-3 Gen
E=3e"

AB26M4

320 (WAT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagactcttcc
atacccctcactgcacaccatcaatatgtagcatgcactgce
actttaaccaatccatacttgaaaaaatactgcctacaact
atgtggacacttattcattgtacatatcgctgtcaatttta
cattgtcctgtttttttgggacgatgatgttgtattttgca
ctgtcgttatatttgcactgtctgtattttgtactgtctga
aggcagcacctaagctttatactcatcatagcatacgtgcect
gctgatgaggtggcaataaaagtgatttaatttgatgattyg
aaatttgatttgatttaaactgggctaggcagtggcgcagt
aggtagtgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctgggtca
ctggttcgaacctcggctcagntggcgtgtctgngtggngg
agtttgcacgttcttagtag

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
E=1¢"°

WIK1B9

345 (W)

tactactatgtttgtgtgggttttctccagggggtgtcaaa
cgtacgtcccgcgagtcggatcaggcccgtaaacagattta
atctggcccacgagatgattttgtaatatataaaaataagce
tgcaattgtaacttgttcatttcatccaatccagaagcecctg
aatcagcagttttacagcctccttagacagaaagaccacat
ctgccataccaaactgaggtgttctcacaaggaaacgtaac
tatttcacgtttaaacagtttagtggctaattcgtatgagt
ttagtcgaatgaaaatgtatgataaatcataagacccaacc
atcgtttgtagataatcattcattcattcatttaatccggt
gtcaccacagctgaatgaaccaccaactcatccagcatgtt
tttacacagcggatgcccttccagccacaacctatctcectgg
gaaacatccacacacacatacactacagacaattcagccta
cccaattcacctgtaccgcatgtctttagacctggagaaaa
cccacacagacntagtag

Kein signifikanter
Blast match

Kartiert auf LG 1

INDI18L6

404 (IT)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacctattcaaggctcaaaccagcgaccttecttgetgt
gaggcgaccgtgctacccactgcaccactgtgacgeccttgt
cttgaatattgtcaaatattaagtgggcctgctgttccagt
gaggaatagataatgaatatgttcagggaaaacgattcagt
gtctaacttgtggtgtaagtattacttggagaaaataatga
caatagttttatgtgagcagttttgatgatctttttccaca
gaagaatgaaattctaatggtttaaaatgactaggcatggg
ccagtataaaattctgatgtggtatgataaccttggataaa
aatatcacgggattgnaattactgngttaaaatatatttaa
aatcttttaaatgtctggataaaaaactaaaaccttttccc
ctttgaactaatatattttattttgagaagcattcaaaata
ttttggaatagtaaacagggcaggctaaataatttaaataa
ttctgntgncttcattannttcaaaaacagattaatnnnaa
tttaaaaccggatctttggatatatttttggtgggaaacta
aatnttaacatccttnggaaagtntngnnnaatattttggce
attttaacacnttacttttccaaccttgaaaangntttggce
cctgcctaaaataacctnttaanaggaanatttttggtggn
tgggggggttttttnaa

Danio rerio,
secreted class IT1
semaphorin
(semaZ8) mRNA
E=3¢"

SID35J20

449 (S)

tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggecctggagana
acccacacagacatagtan

Kein Blast-match

AB2606

863 (A)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacgcca

Danio rerio,




Anhang

123

actgagccaaggttcgaaccagcgacccagcgaccttettg
ctgtgaggcgacagcactacctacatcgccactgecttget
gataacgcaacaggttgtactaatccattaatgtagtaaca
taaataatttttccaggccaggaaattaatagatatttgga
ttaatagacaaataaactgtaggccccaacagacgagcagt
tcaatcttatgtaatttagtgggctaccattaacaataaag
tcaacccaaatattcataattaaataataacatgttattat
taatattcataattttatgagcttgattcgttacatgtgtt
gacatttagaccatttgttttgatcaagtatttaatttata
tttaagacgaataaactttaagattatatattaagtattct
tagttctttagatttatttatataatttacataagtatgta
aaaaaatttgatttataatgcgtctgggtggggggagtttt
gcacattcttagtag

ependymin beta
and gamma chains
(Epd) Gen
E=3e™

WIK3H2

1600 (W)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgacccagccgagacttgaactagtgaccttecgtgcecaca
ttttgtggcatctgtgttgtgtttgtttagcactgaatgtc
aaggccttcecctggtgtgtgtgtgtttgtgtgtgtgtttgtyg
tggtgtcttgaggtatttgtggtgcgtgtctgtttgtettt
acattgtatgtcaaggcccttgtggtgtgtgtgtgtgtgtyg
tgtgtgtttgtgtggtgttttgaggtctttgtgtgtgtgtyg
tttgcactgtgtatgtttgtgtttgtatgtcaagacc

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 11

WIK3H2

1600 (W)

tactactactaagaacgtgcaaactccccacacagacacac
acacacacacacacacacacacacacacacacacanacaca
cacatanatactacaaanatntttatatacagtacaagtac
aaacacacacacacacacacacacanacacaccacaggggt
tttganatacanacacananatacagagtgcacacacacac
acacagaganctcaaaacaccacacacacacacacacacac
acacacacaccaggggggnnttganatacngtgtagagaca
nacagacacgcnccacatatatctagagacnccacacacac
acacacacacacacacacacacggggngggnnntganattg
agtgctaaacacacacnacacanatgccacagtgtgtgcgn
gagggtctctanttcecntgtctcgngtgggtcagnnggtgtt
tgtgtgggggggagtnngcacnttcttagnag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 11

AB29B11

Singelton

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaattctgce
atcttgtttatatacactatgaacagcagctatgctaatta
ttccectttattctcectatctccacctaagggatactcagtag
gtaatgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctggttcgga
cctcggctcagtaggcgtttctgtgtggtggagtttgcatyg
ttcttagtagtag

Danio rerio,
Ependymin Beta
und Gamma chains
E=4¢™"

IND18N9

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacataaaa
cagcaaaataaacatgtctacagcttactaaaagcctttat
gtctgttcatatattttatataaatgcagagcagcaagacc
catgggatttcatcagccactcaccatcagagtcctcagtg
gaagctgagaagagcagaagaggaagccaagcaagagatgce
cataaaaaagggggaaggaaataatgtgttattttgctgtc
tgagtataggcaggtgcagtgggtagcacaatcgcctcaca
gctagaaggtcgctggtttgagecctcggectgggtcagttgg
catttctgtgtggnggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast match

Kartiert auf LG 10

WIK6E2

tactactatgtctgtgtgggttttctccaggecgttceccggta
tcctttaccttcggecttggtcactttattcatcagtggtceg
ccacagtggaatgaaccgccaacttatccagcatatgtttt
aaacactggatgcccttccagctgcaagccagtactgggaa
acacccatacacatttattcacactcatacactacagccaa
ttaagttcctctatagcgcatgtgtttggactgtgggggaa
accggagcacctggagaaaacccacacanacatagtag

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1

1 e—2 1

WIK8H9

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgectectggtt
tctccacagttgctctataggttaattgatgaactaaattg
gccagagtgtatgtgtgcgaatgagagtgtatgggtgtttc
ccagtgtttggttgcagctggaagggcatccgctacgtaaa
acaggctggataagttggtggttcaatccattgtggcgacc
cctgattaataaaggaactaagctgaaaagaaaatgaatga
atgcatgaataaagctcatattctcctccacggacagctga

Danio rerio, LMO2
protein (Imo2)
mRNA

E=1le™




Anhang 124

actcggtaagaataagcattgtgttttactggaacgctctc
agagggattacataacacaaacatgcttaatttccaaacac
gtgcatgcaagaacacggcagaaatccttcgaaaaagccca
cagcgacgctgcattattcacctggagaaaacccacacaaa
catagtag

Die um den konservierten Teil getrimmten Sequenzen wurden mittels BLAST mit GeneBank verglichen. Die
Kartierungsinformationen beziehen sich auf das unbereinigte, haploide (SJD x C32) - Kartierungspanel
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